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Ana Fernández Santander es Catedrática de Genética del Departamento de Medicina de la Universi-
dad Europea de Madrid (UEM), donde comenzó a ejercer como profesora en el año 1997. Es Doctora 
en Ciencias Biológicas por la Universidad Complutense de Madrid (1997). Actualmente imparte 
docencia y coordina la asignatura de genética del grado de medicina de la UEM. Tiene 29 años de 
experiencia docente tanto en grado como en posgrado y ha dirigido 4 tesis doctorales que obtuvie-
ron calificación sobresaliente cum laude, así como varios TFG y TFM.
Su línea de investigación se centra en el estudio de la variabilidad genética de las poblaciones 
humanas, con especial aplicación a la farmacogenética. Desde hace 15 años lidera el grupo de 
investigación de la UEM sobre “Variabilidad genética humana”, perteneciente al instituto IdiPAZ en 
su área de "Cáncer y genética molecular humana", en el que se integran biólogos moleculares, 
oncólogos y patólogos de diferentes centros. Su actividad investigadora se basa en dos áreas 
principales: 
- Estudios sobre farmacogenética, principalmente en cáncer de mama y cáncer colorrectal, con el 
objetivo de buscar biomarcadores relacionados con la eficacia de fármacos y supervivencia de los 
pacientes (como se puede ver en, Pharmaceutics 2022. 14, 242; Pharmacogenomics and Personali-
zed Medicine 2021. 14: 1263-1273; International Journal of Molecular Sciences 2021. 22(3): 1381; World 
Journal of Gastroenterology 26(16): 1979-1986; Pharmacogenomics J. 2017. 17(2):109-111; PLoS One. 
2015. 15;10(7):e0132269;   PLoS One. 2013. 29;8(7):e70183).
- Estudios de variabilidad genética en poblaciones norteafricanas de Marruecos, Libia, Túnez y 
Argelia, con el objetivo de describir la estructura genética de estas poblaciones y la prevalencia 
ciertos polimorfismos de importancia clínica (como se puede observar en, Pharmacogenomics J. 
2018.18(5):609-612; Pharmacogenomics. 2016. 17(13):1415-23; Ann Hum Biol. 2011. 38(2):228-36). 
Es autora de más de 80 artículos en revistas especializadas, un libro de carácter docente y 6 capítu-
los de libro. Ha participado como investigadora en más de 40 proyectos de investigación, en la 
mayoría de ellos como investigadora principal. Tiene 4 sexenios de investigación reconocidos, así 
como el Certificado I3, expedido por el Ministerio de Universidades.

En el año 2012 obtuvo el premio de mejor trayectoria investigadora de la UEM. En el año 2016, 
obtuvo el 2º premio en la convocatoria XIII premio Universidad Europea a la innovación docente, con 
la experiencia de innovación docente “Integración de materias básicas mediante gamificación en 
Ciencias de la Salud”.
Es evaluadora de diferentes revistas científicas y forma parte del equipo editorial de la revista Inter-
national Journal of Genetics and Genomics.
Destaca su experiencia en tareas de evaluación para instituciones desde hace años, como, por 
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Destaca su experiencia en tareas de evaluación para instituciones desde hace años, como, por 
ejemplo:
- Evaluación de proyectos de investigación (H2020; SEPIE-Erasmus+; Agencia Canaria de Calidad 
Universitaria y Evaluación Educativa -ACCUEE-; convocatorias internas de la VIU; Organización de 
Estados Iberoamericanos -OEI-)
- Acreditaciones y reacreditaciones de títulos (ANECA, Agencia para la Calidad Científica y Universi-
taria de Andalucía -ACCUA-)
- Evaluación de profesorado (Agencia de Calidad del Sistema Universitario Vasco -UNIBASQ).
Además, es vocal del Comité de Ética de la UEM (2012- actualidad) así como del Comité Científico 
del Biobanco del Hospital Universitario de Getafe (2018-actualidad).

Positions and Scientific Appointments

2022 Sep-_: Clinical Breast Cancer Fellow, Medical Oncology, Princess Margaret Cancer Centre, 
Toronto
2012 Feb-_: Staff, Medical Oncology, Hospital Universitario de Fuenlabrada / CNIO (BCCRU), Madrid
2012 Feb – 2022 Sep: Honorary Professor Universidad Rey Juan Carlos, Madrid
2009 May – 2012 Feb Staff, Medical Oncology, Hospital Universitario del Henares, Madrid
2005 May – 2009 May: Medical Oncology Training Program, Hospital Universitario Doce de Octubre, 
Madrid
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Líneas de investigación

• Farmacogenética en cáncer de mama.
• Farmacogenética en cáncer colorrectal.
• Bases genéticas de la toxicidad asociada a tratamientos de inmunoterapia.
• Variabilidad genética de poblaciones humanas.
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